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C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\EDUV\EDUV 001.rslt\EDUV 001.dat, 1,31 Min
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\PCIN\PCIN.seq 001.rslt\Branco 1.dat 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 13:14:58 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 13:24:34 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm
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Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

 Cafeina   0,000 BDL

Totais

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\PCIN\PCIN.seq 001.rslt\PCIN 1 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 13:18:59 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 13:25:10 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,317 103816700 0,000

Totais

103816700 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\PCIN\PCIN.seq 001.rslt\PCIN 2 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 13:22:57 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 13:28:51 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,318 103771429 0,000

Totais

103771429 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\PCIN\PCIN.seq 001.rslt\PCIN 3 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 13:26:58 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 13:30:58 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,320 104025848 0,000

Totais

104025848 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\PCIN\PCIN.seq 001.rslt\Branco 2 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 13:30:59 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 13:34:33 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm
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Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

 Cafeina   0,000 BDL

Totais

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\PCIN\PCIN.seq 001.rslt\PCIN 4 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 13:34:59 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 13:38:36 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,323 104211791 0,000

Totais

104211791 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\PCIN\PCIN.seq 001.rslt\PCIN 5 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 13:38:56 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 13:42:33 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,325 103846763 0,000

Totais

103846763 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\PCIN\PCIN.seq 001.rslt\PCIN 6 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 13:42:55 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 13:46:30 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,327 103859867 0,000

Totais

103859867 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\PCIN\PCIN.seq 001.rslt\Branco 3 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 13:46:59 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 13:50:57 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm
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Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

 Cafeina   0,000 BDL

Totais

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\LDUV\LDUV.seq 001.rslt\LDUV 1.dat 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 13:54:34 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 13:59:49 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm
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Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

 Cafeina   0,000 BDL

Totais

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\LDUV\LDUV.seq 001.rslt\LDUV 2 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 13:58:35 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 14:03:46 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm
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Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,325 38534290 0,000

Totais

38534290 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\LDUV\LDUV.seq 001.rslt\LDUV 3 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 14:02:35 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 14:06:16 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,327 73620838 0,000

Totais

73620838 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\LDUV\LDUV.seq 001.rslt\LDUV 4 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 14:06:32 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 14:10:44 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,325 103221302 0,000

Totais

103221302 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\LDUV\LDUV.seq 001.rslt\LDUV 5 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 14:10:33 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 14:14:12 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,328 139326495 0,000

Totais

139326495 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\LIIN\LIIN.seq 001.rslt\LIIN 1.dat 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 14:16:58 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 14:21:05 (GMT -03:00) 
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Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

 Cafeina   0,000 BDL

Totais

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\LIIN\LIIN.seq 001.rslt\LIIN 2 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 14:20:59 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 14:32:14 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,322 52061540 0,000

Totais

52061540 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\LIIN\LIIN.seq 001.rslt\LIIN 3 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 14:24:58 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 14:32:42 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,328 103815110 0,000

Totais

103815110 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\LIIN\LIIN.seq 001.rslt\LIIN 4 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 14:29:00 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 14:33:04 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,337 156068339 0,000

Totais

156068339 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\LIIN\LIIN.seq 001.rslt\LIIN 5 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 25/01/2021 14:33:06 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2021 14:36:51 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,340 207845635 0,000

Totais

207845635 0,000

Resultados 
Representação 

Gráfica de 
Espectro Máx

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

Resultados 273,0 
nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Grad AB.met 
Arquivo: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\Grad AB\Grad AB 001.rslt\Grad AB 001.dat 

Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Aquisição: 26/01/2021 08:37:22 (GMT -03:00) 
Impressão: 26/01/2021 09:02:04 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm Ref 360,0 nm/Bw:100,0 nm
Grad AB

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm Ref 
360,0 nm/Bw:100,0 
nm

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Altura Concentração

1 20 % 4,038 10651353 0,000
2 40 % 7,030 21366868 0,000
3 60 % 9,933 31944366 0,000
4 80 % 13,128 42655016 0,000
5 100 % 16,177 53252565 0,000

Totais

159870168 0,000
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Grad CD.met 
Arquivo: C:\Enterprise\Projects\Result\Qualificação 2021\Grad CD\Grad CD 001.rslt\Grad CD 001.dat 

Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Aquisição: 26/01/2021 09:11:46 (GMT -03:00) 
Impressão: 26/01/2021 09:34:08 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm Ref 360,0 nm/Bw:100,0 nm
Grad CD

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm Ref 
360,0 nm/Bw:100,0 
nm

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Altura Concentração

1 20 % 4,175 10635098 0,000
2 40 % 6,817 21397216 0,000
3 60 % 9,987 32104371 0,000
4 80 % 12,650 42740760 0,000
5 100 % 15,742 53363071 0,000

Totais

160240516 0,000


	Binder1
	EDUV
	Branco 1
	PCIN 1
	PCIN 2
	PCIN 3
	Branco 2
	PCIN 4
	PCIN 5
	PCIN 6
	Branco 3

	LDUV 1
	LDUV 2
	LDUV 3
	LDUV 4
	LDUV 5
	LIIN 1
	LIIN 2
	LIIN 3
	LIIN 4
	LIIN 5
	Grad AB
	Grad CD

